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生命科学データ解析は，「できると有利」から「できないとマズい」スキルになりつつあります．しかし，コマンド入力や

環境構築など，パソコン学習の初期段階でハードルの高さに挫折してしまう人も多いと伺います． 

本書では，Google Colabを活用した体験的な導入からスタートし，シェル操作やファイル操作といった基本事項を一

つひとつ解説することで，「読みながら自然に身につく」学習体験を提供します．初学者がつまずきやすいポイントを

明確に示し，それを無理なく乗り越えることで，「自走できる」解析力の基盤を育てることを目指します． 
 

【本書のポイント】 

①生命科学データ解析に必要な最も初歩的なスキルを，広く網羅的に解説 

はじめてUnixやシェルに触れる人でもつまずかないよう，コマンド操作やファイルの扱い方，簡単なスクリプトの書

き方といった基礎を丁寧に解説 
 

②使用するデータやツールは、生命科学分野で頻繁に使われている実例を採用 

文法や使い方の解説ではなく，FASTA形式，RNA-seq由来データ，公共DBからの取得など，実務に直結した内容で構成 
 

③「学習のコツ」や「エラーへの対処法」も豊富に紹介 

「うまく動かない」「ファイルが見つからない」など，初学者が必ずぶつかる壁に対して，検索の仕方やトラブル

シューティングの思考法までサポート 
 

④生成AIの進歩を踏まえつつ「人間に残る技術」の育成を重視 

再現性のある解析環境の構築や，情報の取捨選択，結果の批判的な検証，といった人間が担うべきスキルに帰着する

ような学習体験を提供 

 

本号の出稿ポイント 
✤​ラボや部署に長く置かれ，生命科学データ解析に課題をもつ初学者の購読が
期待できます！ 
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